
SCRUM臨床ゲノムデータベース 

土原 一哉 
国立がん研究センター 早期・探索臨床研究センター（EPOC） 

トランスレーショナルリサーチ分野 

産学連携全国がんゲノムスクリーニング SCRUM-Japan 
記者発表会 
2014.3.10 



Oncomine® Cancer Research Panel (OCP) 
（サーモフィッシャーサイエンティフィック社製） 

https://www.lifetechnologies.com/jp/ja/home/clinical/preclinical-companion-diagnostic-development/oncomine-
cancer-research-panel-workflow.html 

ホルマリン固定組織 

DNA・RNA抽出 

ライブラリ作成 

次世代シークエンサー
による解析 

レポート作成 

遺伝子変異データベース
との照合 

約2週間 

微量検体（生検） 
から解析可能 

治療薬開発に有用な140以上の 
遺伝子の変異、増幅、融合 

同時解析 

厳密に品質管理 
された検査機関 
で実施 

OCP標準DB 
＋ 

カスタムDB 
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ACVRL1 1 1

APC 2 3 3 3 4 4

ATM 3 2 2 2 2

BAP1 4 3 3

BIRC2 2

BRAF 2 2

BRCA1 2 2 1 2

BRCA2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2

CCND1 1

CCNE1 1 1

CDH1 2 2 2 2 2

CDK4 1

CDK6 1

CSNK2A1 2

CTNNB1 2 2 2

ERBB2 1 2 2 1 2 2

ERBB3 2

ERBB4 2

EZH2 2

FBXW7 1 3 2

FGFR1 2 1

FGFR2 2 2

FGFR3 2 2

FGFR4 2 2 2 2 2 2 2

GAS6 2 2 2

GATA3 2 2

IDH1 2 2

KDR 2 2 2

KIT 2 2

KRAS 2 2 2 2 2 2 2 2 2 1

MAP2K1 2

MDM2 1

MDM4 1

MET 2 1 1 1 2 2

MLH1 2 2

MSH2 2 2 2

MYC 1 1 1 1 1 1 1

NF2 2

NOTCH1 2 2 2 2 2 2 2 2

PIK3CA 2 2 2 2 2

PPARG 2

PTCH1 2 2 2 2 2

RB1 4

RET 2

RHOA 2 2

SMAD4 2 1

SMO 2

STK11 2 2 2 2 2

TET2 2 2 2 2 2 2 2 3 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2

TIAF1 2 2 2

TP53 2 2 2 3 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 3 2 2 2 4 2 2 2

TSC1 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 5

TSC2 2 2 2 2 2

VHL 1

WT1 2 2
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BIRC2
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BRCA1
BRCA2
CCND1 1

CCNE1
CDH1
CDK4 1

CDK6 1

CSNK2A1
CTNNB1
ERBB2 2 2 1 2 2

ERBB3 2

ERBB4
EZH2
FBXW7
FGFR1 1

FGFR2 2 2

FGFR3
FGFR4
GAS6
GATA3
IDH1
KDR
KIT
KRAS 2 2 2 2 2 2 2 2 2

MAP2K1 2

MDM2
MDM4
MET 2 1 1 1

MLH1
MSH2
MYC
NF2
NOTCH1
PIK3CA 2 2 2 2 2

PPARG
PTCH1
RB1
RET
RHOA
SMAD4
SMO
STK11
TET2
TIAF1
TP53 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 2 3 2 2 2 4 2 2

TSC1
TSC2
VHL
WT1

1 遺伝子増幅 2 ミスセンス変異 3 ナンセンス変異 4 
挿入・欠失変異 
（フレームシフト） 

5 
挿入・欠失変異
（インフレーム） 
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症 例 症 例 

OCPによる遺伝子解析（国立がん研究センター東病院での先行実施例） 

検出されたすべての遺伝子異常 治療上有用と考えられる遺伝子異常 



データ管理 
システム 

 
（暗号化・秘匿化） 

CRF データ整形 

OCPレポート データ整形 

 
その他情報 

UniprotKB 
COSMIC 

UMIN-CTR 
治験情報 

 

データ整形 

国立がん研究センター 
SCRUM事務局 

集計／閲覧／データ修正 データ登録／解析 

集計結果等 

（Web上で閲覧
可能） 

臨床ゲノム情報統合システム：来年度より稼働予定 



トップページ（イメージ） 



変異遺伝子集計表 

COSMIC 

SCRUM 



がん “最適化治療” の実現に向けた 
臨床情報・ゲノム情報管理システムの構築 

ゲノム情報 

検体 

遺伝子検査 

既存の臨床試験 
データベース 

臨床試験情報の共有 

既存のバイオバンク 
データベース 

分子疫学情報の共有 

電子カルテ 

患者背景 
治療情報 

担当医師 

担当医師 

患者 

救済的使用 

適応外使用 

治験 

承認薬 

臨床検体 

プライバシーの保護 

治療選択 

新しい診断・治療法 
の開発 

エキスパート 
パネル 


	SCRUM臨床ゲノムデータベース
	Oncomine® Cancer Research Panel (OCP)�（サーモフィッシャーサイエンティフィック社製）�https://www.lifetechnologies.com/jp/ja/home/clinical/preclinical-companion-diagnostic-development/oncomine-cancer-research-panel-workflow.html
	スライド番号 3
	スライド番号 4
	トップページ（イメージ）
	変異遺伝子集計表
	スライド番号 7

